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前  言
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高通量测序数据序列格式规范

1 范围

本标准规定了高通量测序数据的序列格式,包括序列描述格式规范和高通量测序数据整体格式

规范。
本标准适用于规范生物体DNA高通量测序数据序列格式。

2 规范性引用文件

下列文件对于本文件的应用是必不可少的。凡是注日期的引用文件,仅注日期的版本适用于本文

件。凡是不注日期的引用文件,其最新版本(包括所有的修改单)适用于本文件。

GB/T30989 高通量基因测序技术规程

ISO/IEC646 信息技术 ISO信息交换七位编码字集(Informationtechnology—ISO7-bitcoded
charactersetforinformationinterchange)

3 术语和定义

下列术语和定义适用于本文件。

3.1 
高通量测序 high-throughputsequencing
以一次并行几十万到几百万条核酸分子序列测定和一般读长较短等为标志,适用于DNA的测序

技术。
注:改写GB/T30989—2014,定义3.1.9。

3.2 
测序片段 reads
高通量测序平台产生的含有碱基序列和质量值的序列片段。

3.3 
双末端测序 paired-endsequencing
对DNA模板链和互补链分别测序,并得到两条链成对测序片段的测序技术。

3.4 
插入片段长度 insertsize
双末端测序中,从模板链测序的测序片段左端到互补链测序的测序片段右端的距离。

3.5 
测序片段识别码 readsidentifier
用以识别一段测序片段的具有唯一性的字符串。

3.6 
碱基序列 basesequence
测序片段中记录碱基排列的字符串,碱基序列中的每个碱基应使用大写字母(A、T、C、G和N)或

小写字母(a、t、c、g和n),其中字母A和a表示腺嘌呤,字母T和t表示胸腺嘧啶,字母C和c表示胞嘧
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